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Streszczenie pracy

W wyniku przeprowadzonych batlaw ziarniakach pszegta zidentyfikowano dwie
sekwencje cDNA dioksygenazy®s-epoksykarotenidowejTGNCED1i TsNCED32, enzymu
szlaku biosyntezy kwasu abscysynowego (ABA) oraredsekwencje cDNA 8’-hydroksylazy
ABA (TsABA8'OH1i TsABA8'OH2, enzymu szlaku katabolizmu ABA. Podczas dojrzewan
ziarniakOw pszetyta, wyzsze s¢zenie ABA obserwowane w odmianie Fredro, o mniejszej
wrazliwosci na przedniwne porastanie, aiw odmianie Leontino, o wkszej podatn&ci na
porastanie, skorelowane bylo z igyym poziomem transkryptisNCED1i TsNCED2
Korelacja ta obserwowana byta réwhigpodczas dojrzewania ziarniakdw w warunkach
sprzyjapcych przedniwnemu porastaniu. Po imbibicji ziarniakbw zebremyw okresie
dojrzataci petnej, ziarniaki odmiany Leontino kietkowalypgiczas gdy ziarniaki odmiany
Fredro pozostawaly w spoczynku. Bylo to skoreloware zrGnicowanym tempem
metabolizmu ABA. W pierwszych godzinach po imbibiey zarodkach obu odmian
obserwowano obpenie zawartéci ABA, przy czym w zarodkach odmiany Leontino do
znacznie miszego poziomu. Obienie zawartéci ABA w zarodkach obu odmian byto
skorelowane z wysokim poziomem transkryptu gend®ABA8'OHli TsABA8'OH2 a
utrzymupca s¢ wyzsza zawart®é ABA w zarodkach odmiany Fredro byta wynikiem
wzmazonej biosyntezy tego fitohormonugdacej udzialeml'sNCED1 Pazniwne dojrzewanie
spowodowato ugpienie spoczynku w ziarniakach odmiany Fredro i macy sposob
wptyneto na metabolizm ABA, gdy ziarniaki tej odmiany maeho imbibicji. Gwattowniejsze
wowczas obrienie zawartéci ABA bylo wynikiem ostabienia intensywlo biosyntezy
ABA, wynikajacym z obnienia ekspresjiTSNCED1 oraz zwgkszenia katabolizmu tego
fitohormonu, ledacego udzialtemTsABA8'OH1 Analiza funkcjonalna potwierdzita udziat
TsNCED1w regulacji biosyntezy ABA, oraz wskazala na wsplziat TSABA8'OH1 oraz
TsSABA8'OH2 w regulacji jego katabolizmu. Wymieniogeny odgrywaj wigc kluczow role
w regulacji zawarteci ABA w ziarniakach pszetyta, wplywapc w ten sposéb na ich

spoczynek



